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 انخلاصت :

ُـشع اُزأ٤ًذ ٖٓ رشخ٤ض ػضلاد اٗٞاع   DNA sequencerرؼٔ٘ذ اُذساعخ اُحب٤ُخ اعزخذاّ ؽش٣وخ                    

E. histolytica , E. dispar and E. moshkoviskii  رغغ٤َ اُج٤بٗبد ػب٤ُٔب ك٢ ٝGen Bank  ٓؼشكخ ا١ ٝ

ػ٤٘خ ؿبئؾ ُٔشػ٠ ٓظبث٤ٖ  02لاد اُؼشاه٤خ ، ح٤ش خؼؼذ اُؼضلاد أُٞعــٞدح ك٢ اُؼبُْ أُشبثٜخ رٔبٓب ُِؼض

ثبلاعٜبٍ ُؼ٤ِٔخ اُلحض أُغٜش١ ُِزبًذ ٖٓ ٝعٞد اُطل٢ِ٤ اٝلا صْ خؼؼذ ُِلحض اُغض٣ئ٢ ثأعزخذاّ رو٤٘خ اُجِٔشح 

ػضلاد ُِ٘ٞػ٤ٖ   5ػضُخ ثٞاهغ  13آزــلاى ) ٝ اصجزذ اُ٘زبئظ    Polymerase Chain Reactionاُزغِغ٢ِ اُزو٤ِذ١

E. histolytica  E. dispar  ٝصلاس ػضلاد ُِ٘ٞعE. moshkoviskii   اسٝص گػ٠ِ ٛلاّ الأ( أُشحِخ ًٜشثبئ٤ب

 PCRصْ اسعَ ٗبرظ اُزلبػَ  اُز٢ رُٔضَّ أُٞسٝس اُزشخ٤ظ٢ّ ُلأٗٞاع اُضلاس 18S ribosomal RNAُٔٞسصخ 

product  ا٠ُ شـشًخBioner ـــــغَ اُحٔغ ا١ُٝٞ٘ ثبعزـــخذاّ ك٢ ًٞس٣ب اُغــــ٘ٞث٤خ ٝرُي لأعشاء رغِـ

-NCBI-Genbankٝهذ رْ اعزخذاّ ثشٗبٓظ هبػذح ث٤بٗبد اٍ     (AB DNA sequencing system).عٜبص

Blast Alignment tool ( ٝثشٗبٓظ(MEGA6  ُزح٤َِ ٗزبئظ رغِغلاد ػضلاد اُطل٢ِ٤ ٝرحذ٣ذ اُشغشح اُزطٞس٣خ

ك٢ اُؼ٤٘بد  18s r RNAرزبثغ اُوٞاػذ اُ٘زشٝع٤٘ـــ٤خ ُٔٞسصخ لأٗٞاع الا٤ٓجب ه٤ذ اُذساعخ ٝاٌُشق ا٣ؼب ػٖ 

ٝثٔب أٗٚ لا ٝعٞد ُذساعبد عبثوخ ك٢ اُؼشام حٍٞ رح٤َِ رزبثغ اُوٞاػذ ا٤ُ٘زشٝع٤٘٤خ ُؼضلاد الأٗٞاع  أُذسٝعخ.

histolytica E.     dispar E.    moshkovskii E. كوذ هٔ٘ب ثزغغ٤َ اُؼ٤٘بد اُز٢ خؼؼذ ُِزٞط٤ق اُغض٣ئ٢ 

اُخبص ثج٘ي اُغ٤٘بد ٝرْ اُحظٍٞ ػ٠ِ الأسهبّ  NCBIاُزأ٤ًذ١ ك٢ هبػذح اُج٤بٗبد ك٢ أُشًض اُٞؽ٢٘ ُِٔؼِٞٓبد 

 E. histolyticaُِ٘ٞع ,KP233836  KP233837   KP233838  KP233839, KP233840 اُزغِغ٤ِخ

ٝKP722596  KP722597,  ٝKP722598  ٝ KP722599 ٝKP7225600   ُِ٘ٞعE. dispar ٝ  ّالاسهب

ٝهذ رج٤ٖ ٖٓ ٗزبئظ  E. moshkoviskiiُِ٘ٞع  KP7225601    KP7225602  ٝKP7225603اُزغِغ٤ِخ  

اططلبف اُوٞاػذ اُ٘زشٝع٤٘٤خ ٝرح٤َِ اُشغشح اُٞساص٤خ ُلأٗٞاع اُز٢ اعزٜذكزٜب اُذساعخ اُحب٤ُخ ثأٜٗب ًبٗذ اهشة ٝساص٤ب 

 ٛب عٞسع٤ب ٝا٣طب٤ُب ٝك٢ عذ٢ٗ ك٢ اعزشا٤ُب  ثبُ٘غجخ ُِ٘ٞع ٝاُز٢ عغَ ٝعٞد  E. disparُِؼ٤٘خ أُؼجشح ػٖ اُ٘ٞع 

E. dispar  ًٝزُي ُِؼ٤٘خ اُز٢ أُؼجشح ػٖ اُ٘ٞعE. histolytica  ٕٝاُز٢ عغَ ٝعٞدٛب ك٢ ؽ٤ًٞٞ ك٢ ا٤ُبثب

 ٝاُذٗٔبسى ٝاُؼضلاد أُغغِخ ك٢ ُ٘ذٕ.

 

 Entamoeba spp. ,   DNA sequenser ,  NCBIانكهًبث انًفتبحيت :        

         هببحث انثبنيين اطروحت دكتىراه ن*انبحث يستم     

 انًمذيت

رؼذ اُطل٤ِ٤بد ٖٓ أُغججبد أُشػ٤خ الاح٤بئ٤خ اُز٢ لا ٣وَ رأص٤شٛب ػٖ اُجٌزش٣ب ٝاُلب٣شٝعبد ٝاُلطش٣بد ، ار           

ص ثشـــٌَ ٝاعغ ك٢ اُؼبُْ رظ٤ت اػؼبء ٖٓ عغْ اٌُبئٖ اُح٢ ، ٝر٘زشش اُطل٤ِــــ٤بد أُؼ٣ٞخ ػ٠ِ ٝعٚ اُخظٞ

ٝإ الاطبثخ ثأٗٞاع الأ٤ٓجب آب ٣٘زظ ػ٘ٚ  Entamoeba, ٖٝٓ اُطل٤ِ٤بد الاثزذائ٤خ أُٔشػخ ٓب ٣٘ز٢ٔ ا٠ُ ع٘ظ [1]

ر٣ٌٖٞ ٓغزؼٔشاد ؿ٤ش ٓؤر٣خ ك٢ الآؼبء أٝ ؿضٝ عذسإ اُوُٕٞٞ أٝ رحط٤ْ أٗغغخ أُؼ٤ق ػ٠ِ عج٤َ أُضبٍ اُشئخ ، 

ٖٝٓ اُغذ٣ش ثبُزًش إ ٓؼظْ أٗٞاع الا٤ٓجب رؼذ ؽل٤ِ٤بد   amoebiasisُي داء الأ٤ٓجبد اٌُجذ ، اُذٓبؽ ٓغججخ ثز

ثــ ) رغِغَ  DNA Sequencer، ٝ رؼشف ؽش٣وخ  [2]ٓزؼب٣شـــخ ك٢ رغ٣ٞق الآؼبء ٝلا رغجـــت أٓشاع ُلأٗغبٕ 

٣ٝشَٔ أ١ ٝع٤ِخ أٝ رو٤٘خ  ،DNAاُحٔغ ا١ُٝٞ٘ ( ثأٜٗب ػ٤ِٔخ رحذ٣ذ اُزشر٤ت اُذه٤ن ٤ًِٞ٤ُِ٘ٞر٤ذاد داخَ عض١ء 

الأد٤ٖٗ، اُغٞا٤ٖٗ ٝاُغ٤زٞص٣ٖ ٝاُضب٤ٔ٣ٖ ك٢ شش٣ط٢ اُحبٓغ ا١ُٝٞ٘، -٣زْ اعزخذآٜب ُزحذ٣ذ اُزشر٤ت ٖٓ أسثغ هٞاػذ

ٝإ ظٜٞس أعب٤ُت رغِغَ اُحبٓغ ا١ُٝٞ٘ اُغش٣ؼخ هذ رغبسػذ ثشٌَ ًج٤ش ك٢ الأثحبس اُج٤ُٞٞع٤خ ٝاُطج٤خ 

اعزخذاّ رغِغَ اُحٔغ ا١ُٝٞ٘ ُزحذ٣ذ رغِغَ اُغ٤٘بد اُلشد٣خ، ٝ ٣ٞكش رغِغَ . ٣ٌٖٔ 3]  [ٝالاًزشبكبد اُؼ٤ِٔخ
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أُؼضُٝخ ٖٓ اُح٤ٞاٗبد ٝاُ٘جبربد ٝاُجٌز٤ش٣ب أٝ  RNAأٝ  DNAرشر٤ت ا٤ًِٞ٤ُ٘ٞر٤ذاد اُلشد٣خ أُٞعٞدح ك٢ عض٣ئبد 

ع٤ب ٝؿ٤شٛب ٖٓ اُؼِّٞ، روش٣جب أ١ ٓظذس آخش ُِٔؼِٞٓبد اُٞساص٤خ ٝ ٛزٙ أُؼِٞٓبد ٓل٤ذح ُٔخزِق ٓغبلاد اُج٤ُٞٞ

 ٝهذ رطٞسد ؽش٣وخ روذ٣ش اُوٞاػذ ا٤ُ٘زشٝ ع٤٘٤خ ٖٓ [4]ٝاُطت، ٝاُطت اُششػ٢، ٝؿ٤شٛب ٖٓ ٓغبلاد اُذساعخ 

oligonucleotide  َا٠ُ ؽشم حذ٣ضخ ٓضcapillary electrophoresis  ٝرُي ُزوذ٣ش اُوٞاػذ اُ٘زشٝع٤٘٤خ  ك٢

 E. histolyticaزًش إ أُغٞدح الأ٤ُٝخ ُزغِغَ اُغ٤ـــــّ٘ٞ ُِ٘ٞع ٝ ٖٓ اُغــــذ٣ش ثبُ DNA [5]اُحٔغ ا١ُٝٞ٘  
ٝثؼـــذ رُي رــْ اُزؼشف رغِــغَ  2005 هذ أًزـــَٔ ثشٌَ أ٢ُٝ ٝأعزؼَٔ ك٢ اُزغبسة ك٢ أُخزجشاد اُجحضـ٤خ ػبّ 

ــغِغَ اُغ٤ــــ٢٘ أؽـــِن ٝثٔوبسٗخ اُغـــــلاُز٤ٖ ٝٓلاحظـــخ دسعخ اُزشـــــبثٚ ك٢ اُز E. disparاُغ٤ــــّ٘ٞ ُِ٘ٞع 

ٝظٜش ثأٗٚ    E . moshlcoviskii،ٝ رٔذ دساعخ اُزغِغَ اُغ٢٘٤ ُِ٘ٞع [6,7]ػ٤ِٜــــٔب أعْ اُـــزٞائْ ؿ٤ش أُزٔبصِخ 

ٝرجــــِؾ اُ٘غجخ أُئ٣ٞخ ُزغِــــغَ  [7]رٝ طِخ ٝساص٤ـــخ ع٤ـــ٤٘خ ٓجبشـــشح هش٣جــخ عذاً ٖٓ اُغلاُز٤ــٖ أُزًٞسر٤ٖ 

آب ك٢ أُ٘بؽن ؿ٤ش أُشـــلشح ك٘غـــجخ اُزغِـــغَ  %  95ــبثٚ ك٢ أُ٘بؽن أُشلـــشح ٖٓ اُغ٤ـــ٘بد حٞا٢ُ أُزشـ

ٝإٔ ٗغجخ اُزـب٣ش    E. disparٝاُ٘ٞع   .histolytica    Eث٤ــٖ ًَ ٓــٖ اُ٘ٞػ٤ٖ  %  80أُزشـــبثٚ ثِـــذ 

ٝٛزا عٔــــح ثؼٔــــ٤ِخ رظ٤ْٔ اُؼـــــذ٣ذ ٖٓ اُجبدئبد  % 1ٖ ٣ــــجذٝ أهــــَ ٓ E. moshkoviskiiػــــــٖٔ اُ٘ٞع 

 . PCR [8]ٝاعزـــــخذآٜب ك٢ اُذساعبد اُغض٣ئ٤خ اُزشخــــ٤ظ٤خ ثبعزخذاّ رو٤٘خ 

 

 Materials and Methods انؼًم وطرائك انًىاد

 Samples collection انؼينبث جًغ 1-

ؼ٤ٖ ُٔغزشل٠ اُشب٤ٓخ اُؼبّ ٝ صلاس ٖٓ أُشاًض اُظح٤خ الا٤ُٝخ ك٢ ُٔشػ٠ أُشاعا ٖٓ ثشاص ػ٤٘ٚ 02 ذعٔؼ         

شٜش  ٜٗب٣خ ٝحز2016٠ رٔٞص شٜش ٖٓ ُِٝلزشح حبلاد اعٜبٍ ٖٓ اُز٣ٖ ٣ؼبٕٗٞهؼبء اُشب٤ٓخ اُزبثغ ُٔحبكظخ اُوبدع٤خ 

 علبف ٘غُٔ ٓحٌٔٚ ثأؿط٤خ ًزُي ٝٓضٝدٙ ٝٓؼؤٚ ٗظ٤لخ ثلاعز٤ٌ٤خ ػِت ك٢ اُؼ٤٘بد ٝػؼذصْ  2017 الاٍٝ ًبٕٗٞ

 رأخ٤ش ُزغ٘ت ٌٖٓٔ ٝهذ ثأعشع ٝكحظذ اُوبدع٤خ عبٓؼخ /اُؼِّٞ ٓخزجش ك٢ ٤ًِخ ا٠ُ اُؼ٤٘بد ثؼذ رُي عِجذ اُؼ٤٘خ،

 حلظذ ٝأُغٜش١ اُلحض ٖٓ الاٗزٜبء ثؼذٝ، [9] ر٤ٔضٛب ك٤ظؼت اُ٘شطخ الاؽٞاس اخزلبء ا٠ُ اُز١ ٣ؤد١ اُؼ٤٘بد

 .ػ٤ِٜب ُغض٣ئ٢ا اُلحض ُـب٣خ اعشاء ّ 20- دسعخ اُـبئؾ ك٢ ػ٤٘بد

 Samples examination انؼينبث فحص -2-

 Microscopic examination - انًجهري انفحص -أ

 أُحٍِٞ ٖٓ هطشح ٝػغ ٝرؼٔ٘ذ(  Direct smear method أُجبششح أُغحخ (ؽش٣وخ اعزخذاّ رْ          

 Lugolʾs )أُبئ٢ ا٤ُٞد (ٍٞٓحِ ٖٓ اخشٟ ًٝزُي هطشح اُضعبع٤خ اُشش٣حخ ػ٠ِ ( 0.9% ) اُلغ٤ُٞٞع٢ أُِح٢

Iodine ك٢ حبُخ ٝعٞد اُطل٢ِ٤ اُطل٢ِ٤ ظٜٞس احزٔب٤ُخ ُض٣بدح اُ٘ٔٞرط ٖٓ ٓخزِلخ آبًٖ ٖٓ اُؼ٤٘بد اخزد ٝهذ 

 .ٝاٌُجشٟ اُظـشٟ اُزٌج٤ش هٞر٢ ثبعزؼٔبٍ اُؼٞئ٢ أُغٜش رحذ اُشش٣حخ ، رلا رُي كحض  [10]

 DNA Sequencer Primersانببدئبث انًستخذيت في فحص انتسهسم اننىوي  -

أُغؤٍٝ ػٖ رشخ٤ض أٗٞاع ؽل٢ِ٤  18S rRNAطٔٔذ اُجبدئبد ُلحض اُزغِغَ ا١ُٝٞ٘ اُخبطخ ثغ٤ٖ           

Entamoeba  ٍثبعزخذاّ رو٤٘خ اDNA Sequencer  ح٤ش رْ اعزخذاّ ٓٞهغ ث٘ي اُغ٤٘بدGenbank-NCBI 

  Entamoebaَ ٗٞع ٖٓ أٗٞاع ؽل٢ِ٤ اُخبص ثٌ 18S rRNA geneُِحظٍٞ ػ٠ِ اُزغِغَ اٌُبَٓ ُِغ٤ٖ 
 اٌُٞس٣خ: Bioneerك٢ رظ٤ْٔ اُجبدئبد  ٝهذ عٜضد اُجبدئبد ٖٓ هجَ ششًخ  Primer3plusٝثبعزخذاّ ثشٗبٓظ 
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 :PCRكحض ا٤ًِٞ٤ُ٘ٞر٤ذ١ ٝٗبرظ (: ٣ٔضَ اُجبدئبد اُز٢ اعزخذٓذ ك٢ ٛزٙ اُذساعخ ٓغ رغِغِٜب1اُغذٍٝ )

 

 طريمت  -1

 

 DNA sequencer methodطريمت تسهسم انحًط اننىوي  -1

لأٗٞاع  Phylogenetic  tree analysisرْ إعشاء ؽش٣وخ رغِغَ اُحٔغ ا١ُٝٞ٘ ُزحذ٣ذ اُؼلاهخ اُٞساص٤خ            

اُخبص ثٌَ ٗٞع   18S rRNAٝرُي ثزحذ٣ذ رغِغَ ٗز٤غخ رلبػَ اُجِٔشح أُزغِغَ ُغ٤ٖ   sp. Entamoebaؽل٢ِ٤ 

ٝرشَٔ ػذح  DNA sequencerأُظٔٔخ ُلحض   PCRزلبػَ اُجِٔشح اُزغِغ٢ِ ُ, ٝرُي ثبعزخذاّ اُجبدئبد 

 خطٞاد:

 

 PCR master mixتحضير يزيج تفبػم سهسهت انبهًرة 1 - 

أُغٜضٙ ٖٓ هجَ  AccuPower® PCR PreMixرْ رحؼ٤ش ٓض٣ظ رلبػَ عِغِخ اُجِٔشٙ ثبعزخذاّ ػذح         

 ػَ عِغِخ اُجِٔشٙ ك٢ اٗبث٤ت اٌُٞس٣خ ٝحغت رؼ٤ِٔبد اُششًخ ًألار٢ ح٤ش حؼش ٓض٣ظ رلب Bioneerششًخ 

PCR أُغٜضح ٓغ اُؼذح ٝاُحب٣ٝخ ػ٠ِ ٌٓٞٗبد رلبػَ عِغِخ اُجِٔشٙ ٝػ٤لذ أٌُٞٗبد الاخشٟ ُٔض٣ظ رلبػَ ٝحغت

 (:0رؼ٤ِٔبد اُششًخ .ًٔب ك٢ اُغذٍٝ )

 . PCR master mix(  أدٗبٙ اُز١ ٣ٞػح ٌٓٞٗبد ٓض٣ظ 0اُغذٍٝ) 

Volume              انحجى PCR master mix            انًزيج 

5µL DNA هبُت 

1.5µL اُجبدئ الآب٢ٓ (10pmol) 

1.5µL اُجبدئ اُؼٌغ٢ (10pmol) 

12µL PCR ٓبء 

20µL Total 

 

صٞا٢ٗ  5ُٔذح  vortexثؼذ أًبٍ رحؼ٤ش ٓض٣ظ رلبػَ عِغِخ اُجِٔشٙ رْ ؿِن الاٗبث٤ت ٝٓضعذ ثؼ٘ب٣خ ثغٜبص أُبصط 

 PCRلأعشاء حبلاد اُذٝساد اُحشاس٣خ  PCR Thermocyclerُحشاس١ٗوِذ الأٗبث٤ت ُغٜبص أُذٝس ا

thermocycler conditions   . 

 

 

 

Primer Sequence AMPLICOM 

E. histolytica 

 

F AACTGCGGACGGCTCATTAT 
1742bp 

R TTCAATCGGTAGGAGCGACG 

E. dispar 

 

F ATCTGGTTGATCCTGCCAGT 
1795bp 

R AAAGGGCAGGGACGTATTCA 

E.moshkoviskii 

 

F AAACTGCGGACGGCTCATTA 
1743bp 

R TTCAATCGGTAGGAGCGACG 
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                                  PCR Thermocycler conditionsحبلاث انذوراث انحراريت  -2

 . ٝرْ ثشٓغخ اُغٜبصPCR Thermocyclerثبعزخذاّ عٜبص  PCRرْ عشاء كحض اٍ         

 (: 3  (اُغذٍٝ ًٔب ك٢ 

 .PCR Thermocycler conditions( حبلاد اُذٝساد اُحشاس٣خ 3عذٍٝ )                             

PCR Step     اُخطٞاد 
دسعخ اُحشاسح  

Temperature 
Time   اُٞهذ 

ػـــــــــذد اُذٝساد   

Repeat cycle 

 95C 5min 1 بذء انًسخ 

 .95C 5sec انًسخ او الانفصبل 

 58C 30sec الانتحبو او الانتصبق   30

 72C 3min انتًذد او انبنبء  

 72C 10min 1 انتًذد اننهبئي

Hold 4C Forever - 

 

  Gel electrophoresisانترحيم انكهرببئي في انهلاو 3   

رظ رلبػَ عِغِخ اُجِٔشٙ % ٝرُي ُوشاءح ٗب1.5رْ اعشاء اُزشح٤َ اٌُٜشثبئ٢ ثبعزخذاّ ٛلاّ الاًبسٝص ثزش٤ًض            

PCR product analysis  ؿْ ٖٓ ٛلاّ الاًبسٝص  1.5ٝرُي  ثبراثخAgarose gel  ٓحٍِٞ اٍ  100ك٢ ٖٓ َٓ

TBE buffer  1اُذاسئ ثزش٤ًضX  ٝثبعزخذاّ اُظل٤حخ اُحشاس٣خ اُٜضاصح أُٔـ٘طخMagnetic hot plate stirrer 

 Ethidiumّ ٝثؼذٛب رْ إػبكخ طجـخ الاص٤ذ٣ّٞ ثشٝٓب٣ذ أُشؼخ 50شاسح ده٤وخ. صْ رشى اُٜلاّ ٤ُجشد ثذسعخ ح 55ُٔذح 

bromide  َٝٓضعذ ع٤ذا ٓغ اُٜلاّ.صْ طت ٛلاّ الاًبسٝص ك٢ هبُت اُزشح٤Tray  اُحب١ٝ ػ٠ِ أُشؾComb 

ؾ ٖٓ ده٤وخ ٖٝٓ صْ اص٣َ أُش 15, ٝثؼذٛب رشى اُٜلاّ ٤ُزظِت ك٢ دسعخ حشاسح اُـشكخ ُٔذح  pcrُزحذ٣ذ آبًٖ ػ٤٘بد

 pcr  52.ٝرح٤َٔ ػ٤٘بد ٗبرظ  PCRُو٤بط ٗبرظ  DNA ladder 100اُٜلاّ ثؼ٘ب٣خ.صْ اعزخذّ عِْ اُو٤بط 

اُذاسئ  TBE Bufferٓب٣ٌش٤ُٝزش ٌَُ ػ٤٘خ.ٝ ثؼذ اًزٔبٍ ػ٤ِٔخ اُزح٤َٔ رْ ؿٔش ٛلاّ الاًبسٝص ثبعزخذاّ ٓحٍِٞ 

أٓج٤ش ُٔذح عبػخ  80 كُٞذ ٝ 100بعزخذاّ ر٤بس ٝؿِن ؿطبء اُزشح٤َ ٝثؼذٛب رْ رشـ٤َ عٜبص اُزشح٤َ ث 1Xثزش٤ًض 

ثبعزخذاّ ٓظذس الاشؼخ كٞم اُج٘لغغ٤خ  PCRٝاحذٙ.ٝثؼذ اٗزٜبء ػ٤ِٔخ اُزشح٤َ رْ كحض اُٜلاّ اُحب١ٝ ػ٠ِ ٗبرظ 

U.V light source   ُزحذ٣ذ اُ٘زبئظ أُٞعجخ ُٔطبثوزٜب ٓغ اُحبٓغ ا١ُٝٞ٘ اُو٤بع٢DNA Ladder. 

 

  DNA Sequencerنحبيط طريمت انتتببغ انجيني -4

ك٢ ًٞس٣ب اُغ٘ٞث٤خ  Bionerا٠ُ ششًخ   PCR productرلبػَ رْ اسعبٍ ٗبرظ  PCRثؼذ  اعشاء كغض                

ٝهذ رْ اعزخذاّ    (AB DNA sequencing system).ٝرُي لأعشاء رغِغَ اُحٔغ ا١ُٝٞ٘ ثبعزخذاّ عٜبص

ُزح٤َِ ٗزبئظ MEGA6)ٝثشٗبٓظ) NCBI-Genbank-Blast Alignment toolثشٗبٓظ هبػذح ث٤بٗبد اٍ 

رغِغلاد ػضلاد اُطل٢ِ٤ ٝرحذ٣ذ اُشغشح اُزطٞس٣خ لأٗٞاع الا٤ٓجب ه٤ذ اُذساعخ ٝاٌُشق ا٣ؼب ػٖ رزبثغ اُوٞاػذ 

 ك٢ اُؼ٤٘بد أُذسٝعخ. 18s r RNAاُ٘زشٝع٤٘ـــ٤خ ُٔٞسصخ 

 

 انتحهيم الاحصبئي -5

 Chiحظٍٞ ػ٤ِٜب ك٢ ٛزٙ اُزح٤َِ الاحظبئ٢ ثبعزخذاّ اخزجبس ٓشثغ ًب١ اخؼؼذ ع٤ٔغ اُ٘زبئظ اُز٢ رْ اُ            

– square   ( ٝث٤٘ذ ٓغزٟٞ الاحزٔب٤ُخ ػ٘ذp≤ o.o5 )[11]. 
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 اننتبئج

 DNA sequencer: طريمت 

 Polymerase chain reaction (PCR): تفبػم سهسهت إنزيى انبهًرة انتمهيذي 1

 

 5ػضُخ ثٞاهغ  13آزــلاى )  PCRبػَ اُجِٔشح اُزغِغ٢ِ اُزو٤ِذ١ اظٜشد اُذساعخ اُغض٣ئ٤خ ثأعزخذاّ رل

(   E. moshkoviskiiٝصلاس ػضلاد ُِ٘ٞع  E. dispar ػضلاد ُِ٘ٞع  E. histolytica ٝ5ػضلاد ُِ٘ٞع  

اُز٢ رُٔضَّ أُٞسٝس اُزشخ٤ظ٢ّ ُلأٗٞاع  18S ribosomal RNAاسٝص ُٔٞسصخ گػ٠ِ ٛلاّ الأأُشحِخ ًٜشثبئ٤ب 

ًٝٔب ٛٞ     E. histolyticaُِ٘ٞع  Base pair (bp )صٝط هبػذ١   ( bp 1742ثبُحغْ اُغض٣ئ٢ )    اُضلاس

(، 0ًٔــــب ك٢ اُشـــٌَ )   E. dispar( ُِــــــ٘ٞع    bp 1795ٝاُحغْ اُغض٣ــــئ٢ )   (،5ٓٞػح ثبُشــــــٌَ )

(، ٓٔب ٣ضُجذ ػــــــــــبئذ٣خ  3ح ثبُشٌَ )ًٔب ٓٞػ E. moshkoviskii( ُِ٘ـــــٞع  pb 1743ٝاُحغْ اُغض٣ئ٢ ) 

 ع٤ٔغ اُؼضلاد ا٠ُ الاٗٞاع أُشخظخ كؼ٤ِب.

 
اُخبص  18S rRNA geneُغ٤ٖ  PCR(:اُزشح٤َ اٌُٜشثبئ٢ ُٜلاّ الاًبسٝص ٝاُحب١ٝ ػ٠ِ ٗزبئظ كحض 5اُشٌَ )

ٔضَ ثؼغ ر S1-S5ٝ سهْ  M: Marker ladder 10000-100bpح٤ش ٣ٔضَ  E.histolyticaثزشخ٤ض ؽل٢ِ٤ 

 .1742bpث٘برظ  18S rRNA geneاُؼ٤٘بد أُٞعجخ ُِلحض ُِغ٤ٖ 

 
اُخبص  18S rRNA geneُغ٤ٖ  PCR(:اُزشح٤َ اٌُٜشثبئ٢ ُٜلاّ الاًبسٝص ٝاُحب١ٝ ػ٠ِ ٗزبئظ كحض 0اُشٌَ )

رٔضَ ثؼغ  S1-S5ٝ سهْ  M: Marker ladder 10000-100bpح٤ش ٣ٔضَ    E.disparثزشخ٤ض ؽل٢ِ٤ 

 .1795bpث٘برظ  18S rRNA geneجخ ُِلحض ُِغ٤ٖ اُؼ٤٘بد أُٞع
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 18S rRNA geneُغ٤ٖ اٍ  PCR(:اُزشح٤َ اٌُٜشثبئ٢ ُٜلاّ الاًشٝص ٝاُحب١ٝ ػ٠ِ ٗزبئظ كحض اٍ 3اُشٌَ سهْ )

 S1-S3ٝ سهْ  M: Marker ladder 10000-100bpح٤ش ٣ٔضَ   E. moshkovskii اُخبص ثزشخ٤ض ؽل٢ِ٤ 

 1743bpث٘برظ  18S rRNA geneلحض ُغ٤ٖ رٔضَ ثؼغ اُؼ٤٘بد أُٞعجخ ُِ

 

 ليذ انذراست Entamoebaتحهيم انشجرة انتطىريت لأنىاع جنس - 2
لأٗٞاع الا٤ٓجب   rRNA 18sاُزو٤ِذ١ ُِغ٤ٖ  PCR( ٝثبلاػزٔبد ػ٠ِ ٗبرظ كحض MEGA6ثبعزخذاّ ثشٗبٓظ )        

ططلبف اُوٞاػذ اُ٘زشٝع٤٘٤خ ٓغ اُؼضلاد اُؼب٤ُٔخ اصجزذ اُ٘زبئظ إ اُزشبثٚ ٝاػح لا E. histolyticaكجبُ٘غجخ ُِ٘ٞع 

 ,DQ286374.1, DQ2863673, DQ286371.1, AF149906, AB608092.1اُز٢ رحَٔ الأسهبّ اُزغِغ٤ِخ 

FR686376.1, Z49256.1 ( ٌَ٣ٔضَ رح٤َِ ٓزؼذدح اططلبف رغِغَ اُوٞاػذ اُغ٤٘٤خ ك٢ ح٤ٖ ٣ٔضَ اُشٌَ  4ٝاُش )

ُِٔوبسٗخ ث٤ٖ الاٗٞاػو٤ذ اُذساعخ ٝالاٗٞاع أُ٘زششح ك٢ اُؼبُْ أُغغِخ ك٢ ٓٞهغ ث٘ي  ( رح٤َِ اُشغشح اُٞساص٤خ 5)

اصجزذ اُ٘زبئظ إ اُزشبثٚ ٝاػح لاططلبف اُوٞاػذ  E. dispar، آب ثبُ٘غجخ ُِ٘ٞعNCBI-Genbankاُغ٤٘بد 

( ٣ٔضَ رح٤َِ ٓزؼذدح 6اُشٌَ )اُ٘زشٝع٤٘٤خ ٓغ ٗلظ اُؼضلاد اُؼب٤ُٔخ اُز٢ رحَٔ الأسهبّ اُزغِغ٤ِخ أُزًٞسح ٓغجوب ٝ

( رح٤َِ اُشغشح اُٞساص٤خ ُِٔوبسٗخ ث٤ٖ  7ُ٘لظ اُ٘ٞع, ك٢ ح٤ٖ ٣ٔضَ اُشٌَ ) اططلبف رغِغَ اُوٞاػذ اُغ٤٘٤خ 

, ٝ هذ اصجزذ اُ٘زبئظ إ NCBI-Genbankالاٗٞاع.أُذسٝعخ حب٤ُب ٝ الاٗٞاع أُغغِخ ػب٤ُٔب ك٢ ٓٞهغ ث٘ي اُغ٤٘بد 

ٓغ ٗلظ اُؼضلاد اُؼب٤ُٔخ اُز٢ رحَٔ  E. moshkoviskiiٞاػذ اُ٘زشٝع٤٘٤خ ُِ٘ٞع اُزشبثٚ ٝاػح لاططلبف اُو

( ٣ٔضَ رح٤َِ ٓزؼذدح اططلبف رغِغَ اُوٞاػذ اُغ٤٘٤خ ك٢ ح٤ٖ ٣ٔضَ  8الأسهبّ اُزغِغ٤ِخ أُزًٞسح ٓغجوب ٝاُشٌَ )

أُذسٝعخ حب٤ُب ٝ الاٗٞاع أُغغِخ ػب٤ُٔب ك٢ ٓٞهغ ث٘ي  ( رح٤َِ اُشغشح اُٞساص٤خ ُِٔوبسٗخ ث٤ٖ الاٗٞاع9اُشٌَ )

 : NCBI-Genbankاُغ٤٘بد 
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 Multiple sequence alignment analysis)(: ٣ٔضَ رح٤َِ ٓزؼذدح  اططلبف رغِغَ اُوٞاػذ اُغ٤٘٤ةخ )4اُشٌَ )

 small subunit ribosomal ُغةة٤ٖ PCR( ُ٘ةةبرظ كحةةض رلبػةةَ رغِغةَ اُجِٔةةشح MEGA6ثبعةزخذاّ ثشٗةةبٓظ )

RNA كةةة٢ ؽل٤ِةةة٢Entamoeba histolytica  ح٤ةةةش ٣لاحةةةع اُزشةةةبثٚ اُٞاػةةةح  لاطةةةطلبف رغِغةةةَ اُوٞاػةةةذ ,

أُح٢ِ ٓغ ثو٤خ ٓغٔٞػخ ٖٓ أٗٞاع عة٘ظ  Local Entamoeba histolytica( ك٢ ؽل٢ِ٤  (ssurRNA geneُغ٤ٖ

 ُظٞسح.  اُظبٛشح ك٢ ا NCBI-Genbankأُغغِخ ك٢ ٓٞهغ ث٘ي اُغ٤٘بد   Entamoebaؽل٢ِ٤ 

 

 AB608092.1 Entamoeba histolytica gene for small subunit ribosomal RNA strain: BF-841 cl1

 Entamoeba histolytica (S5)

 Entamoeba histolytica (S1)

 Entamoeba histolytica (S3)

 Entamoeba histolytica (S4)

 Entamoeba histolytica (S2)

 Z49256.1 Entamoeba dispar gene for small subunit ribosomal RNA

 DQ286373.1 Entamoeba ecuadoriensis small subunit ribosomal RNA gene partial sequence

 AF149906 Entamoeba moshkovskii 16S-like small subunit ribosomal RNA gene complete sequence

 DQ286371.1 Entamoeba equi small subunit ribosomal RNA gene partial sequence

 FR686376.1 Entamoeba hartmanni partial 18S rRNA gene isolate EM046

 DQ286374.1 Entamoeba polecki small subunit ribosomal RNA gene partial sequence

99

96

99

99

100

71

0.000.020.040.060.080.10 
 

( ح٤ةش رةْ MEGA 6ثبعةزخذاّ ثشٗةبٓظ ) Phylogenetic tree analysis(: ٣ٔضَ رح٤َِ اُشغشح اُٞساص٤خ 5(اُشٌَ 

 Unweighted Pair Group Method)  (  Test UPGMA treeاعةزخذاّ رح٤ِةَ اُشةغشح اُٞساص٤ةخ ٓةٖ ٗةٞع )

with Arithmetic Mean) ٝ اػةةةح كةة٢ ػ٤٘ةةةبد ؽل٤ِةة٢ ح٤ةةش أظٜةةةشد ٗزةةبئظ اُزح٤ِةةةَ ٝعةةةٞد روةةبسةLocal 

Entamoeba histolytica (  أُح٤ِةخ ٓةغEntamoeba histolytica isolate (AB608092.1  ثبُٔوبسٗةخ ٓةغ

 ثو٤خ الأٗٞاع الأخشٟ اُظبٛشح ك٢ رح٤َِ ُشغشح اُٞساص٤خ.

 



 
Al-Kufa University Journal for Biology / VOL.9 / NO.1 / Year: 2017 

 Print ISSN: 2073-8854 & Online ISSN: 2311-6544 
 

381 URL: http://www.uokufa.edu.iq/journals/index.php/ajb/index                       
http://iasj.net/iasj?func=issues&jId=129&uiLanguage=en                                                                                                                                                             

Email: biomgzn.sci@uokufa.edu.iq 

 

 
 

 Multiple sequence alignment analysis)(: ٣ٔضَ رح٤َِ ٓزؼذدح  اططلبف رغِغَ اُوٞاػذ اُغ٤٘٤خ  6اُشٌَ )

ك٢ small subunit ribosomal RNA ُغ٤ٖ PCRُ٘برظ كحض رلبػَ رغِغَ اُجِٔشح MEGAثبعزخذاّ ثشٗبٓظ  )

(  (ssurRNA gene, ح٤ش ٣لاحع اُزشبثٚ اُٞاػح  لاططلبف رغِغَ اُوٞاػذ ُغEntamoeba disparٖ٤ؽل٢ِ٤ 

أُغغِخ ك٢   Entamoebaاع ع٘ظ ؽل٢ِ٤ أُح٢ِ ٓغ ثو٤خ ٓغٔٞع ٖٓ أٗٞ Local Entamoeba dispaك٢ ؽل٢ِ٤ 

 اُظبٛشح ك٢ اُظٞسح NCBI-Genbankٓٞهغ ث٘ي اُغ٤٘بد 

 

 

 Z49256.1 Entamoeba dispar gene for small subunit ribosomal RNA

 Entamoeba dispar (S5)

 Entamoeba dispar (S2)

 Entamoeba dispar (S1)

 Entamoeba dispar (S4)

 Entamoeba dispar (S3)

 AB608092.1 Entamoeba histolytica gene for small subunit ribosomal RNA strain: BF-841 cl1

 DQ286373.1 Entamoeba ecuadoriensis small subunit ribosomal RNA gene partial sequence

 AF149906 Entamoeba moshkovskii 16S-like small subunit ribosomal RNA gene complete sequence

 DQ286371.1 Entamoeba equi small subunit ribosomal RNA gene partial sequence

 FR686376.1 Entamoeba hartmanni partial 18S rRNA gene isolate EM046

 DQ286374.1 Entamoeba polecki small subunit ribosomal RNA gene partial sequence

98

98

99

99

99

99

81

0.000.010.020.030.040.050.06 
 

ثبعزــــخذاّ       Phylogenetic tree analysis(: ٣ٔــــضَ اُشــٌَ اػلاٙ  رح٤َِ اُشـــغشح اُٞساص٤ـــخ   7  (اُشٌــــَ 

 Test UPGMA)             اُشــغشح اُٞساص٤ـخ ٓـــٖ ٗٞع )( ح٤ـــــش رْ اعـــــزخذاّ رح٤ِــــَ MEGA 6ثشٗبٓظ )

tree  

   (Unweighted Pair Group Method with Arithmetic Mean) ار  أظٜـــشد ٗزبئظ اُزح٤َِ ٝعٞد روبسة

 Entamoeba dispar isolateأُح٤ِخ ٓغ  ) Local Entamoeba disparٝاػح ك٢ ػ٤٘بد ؽل٢ِ٤ 

(AB608092.1  ٓغ ثو٤خ الأٗٞاع الأخشٟ اُظبٛشح ك٢ رح٤َِ ُشغشح اُٞساص٤خ.ثبُٔوبسٗخ 
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 Multiple sequence)(: ٣ٔــــضَ رح٤ِــــَ ٓزؼذدح  اططــلبف رغِــغَ اُوـــٞاػذ اُغــ٤٘ــ٤خ8اُشـــــٌَ )

alignment analysis (  ثبعزخذاّ ثشٗبٓظMEGA6ُٖ٘برظ كحض رلبػَ رغِغَ اُجِٔشح  ُغ٤ small subunit 

ribosomal RNA ك٢ ؽل٢ِ٤Entamoeba moshkoviskiir َح٤ش ٣لاحع اُزشبثٚ اُٞاػح  لاططلبف رغِغ ,

أُح٢ِ ٓغ ثو٤خ ٓغٔٞع ٖٓ Local Entamoeba moshkoviskii( ك٢ ؽل٢ِ٤  (ssurRNA geneاُوٞاػذ ُغ٤ٖ

 ظٞسحاُظبٛشح ك٢ اُ NCBI-Genbankأُغغِخ ك٢ ٓٞهغ ث٘ي اُغ٤٘بد   Entamoebaأٗٞاع ع٘ظ ؽل٢ِ٤ 

 

 

 Entamoeba moshkovskii (S4)

 Entamoeba moshkovskii (S3)

 Entamoeba moshkovskii (S1)

 Entamoeba moshkovskii (S5)

 Entamoeba moshkovskii (S2)

 AF149906 Entamoeba moshkovskii 16S-like small subunit ribosomal RNA gene complete sequence

 DQ286373.1 Entamoeba ecuadoriensis small subunit ribosomal RNA gene partial sequence

 Z49256.1 Entamoeba dispar gene for small subunit ribosomal RNA

 AB608092.1 Entamoeba histolytica gene for small subunit ribosomal RNA strain: BF-841 cl1

 DQ286371.1 Entamoeba equi small subunit ribosomal RNA gene partial sequence

 FR686376.1 Entamoeba hartmanni partial 18S rRNA gene isolate EM046

 DQ286374.1 Entamoeba polecki small subunit ribosomal RNA gene partial sequence

100

98

99

100

75

0.000.020.040.060.08 
 

( ح٤ةش رةْ MEGA 6ثبعةزخذاّ ثشٗةبٓظ ) Phylogenetic tree analysis(: ٣ٔضَ رح٤َِ اُشغشح اُٞساص٤خ 9(اُشٌَ 

 Unweighted Pair Group Method)  (  Test UPGMA treeاعةزخذاّ رح٤ِةَ اُشةغشح اُٞساص٤ةخ ٓةٖ ٗةٞع )

with Arithmetic Mean) كةة٢ ػ٤٘ةةةبد ؽل٤ِةة٢  ح٤ةةش أظٜةةةشد ٗزةةبئظ اُزح٤ِةةةَ ٝعةةةٞد روةةبسة ٝاػةةةحLocal 

Entamoeba dispar (  أُح٤ِخ ٓغEntamoeba dispar isolate (AB608092.1  ثبُٔوبسٗةخ ٓةغ ثو٤ةخ الأٗةٞاع

 الأخشٟ اُظبٛشح ك٢ رح٤َِ ُشغشح اُٞساص٤خ.
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     .histolytica Eٝثٔب أٗٚ لا ٝعٞد ُذساعبد عبثوخ ك٢ اُؼشام حٍٞ رح٤َِ رزبثغ اُوٞاػذ ا٤ُ٘زشٝع٤٘٤خ ُؼضلاد الأٗٞاع  
dispar E.    moshkovskii E.  كوذ هٔ٘ب ثزغغ٤َ اُؼ٤٘بد اُز٢ خؼؼذ ُِزٞط٤ق اُغض٣ئ٢ اُزأ٤ًذ١ ك٢ هبػذح

اُخبص ثج٘ي اُغ٤٘بد ٝرْ اُحظٍٞ ػ٠ِ الأسهبّ اُزغِغ٤ِخ أُٞػحخ  NCBIاُج٤بٗبد ك٢ أُشًض اُٞؽ٢٘ ُِٔؼِٞٓبد 

 ( : 5ك٢ اُغذٍٝ  )

  NCPIُِؼضلاد ه٤ذ اُذساعخ ك٢ أُشًض اُٞؽ٢٘ ُِٔؼِٞٓبد  .Accession NOِغ٤ِخ الأسهبّ اُزغ  ((5)  (اُغذٍٝ

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 انًنبلشت 

ٝرح٤َِ اُشغشح اُٞساص٤خ ُلأٗٞاع اُز٢ اعزٜذكزٜب اُذساعخ اُحب٤ُخ رج٤ٖ ٖٓ ٗزبئظ اططلبف اُوٞاػذ اُ٘زشٝع٤٘٤خ            

ٝاُز٢ عغَ   E. disparأُؼجشح ػٖ اُ٘ٞع   z49256.1ثأٜٗب ًبٗذ اهشة ٝساص٤ب ُِؼ٤٘خ اُز٢ رحَٔ اُشهْ اُزغِغ٢ِ 

  ٝ ٓب عغِٚ  [13]٢ٛٝ ٓٔبصِخ ع٤ــ٤٘ب ُِؼ٤٘بد اُز٢ عغَ ٝعٞدٛب ك٢ ا٣طب٤ُب ٖٓ هجَ   [12]ٝعٞدٛب عٞسع٤ب ٖٓ هجَ

 AB608092.1ك٢ ا٣طب٤ُب، ًٝزُي ُِؼ٤٘خ اُز٢ رحــــــَٔ اُشهْ اُزغِـــــغ٢ِ  [15]ك٢ عذ٢ٗ ك٢ اعزشا٤ُب  ( [14]

ٝاُؼ٤٘خ ثبُشهْ اُزغِغ٢ِ [16]ٝاُز٢ عغَ ٝعٞدٛب ك٢ ؽ٤ًٞٞ ك٢ ا٤ُبثبٕ ٖٓ هجَ  E. histolyticaأُؼجشح ػٖ اُ٘ٞع 

FR686376.1  ٝاُؼضلاد  [17]أُغغِخ ك٢ اُذٗٔبسى DQ286373.1, DQ286371.1   

,DQ286374.1 َ[18]أُغغِخ ك٢ ُ٘ذٕ ٖٓ هج. 

اننىع               رلى انؼينت انرلى انتسهسهي                

S1 

S2 

S3 

S4 

S5 

E.histolytica 

         E.histolytica    

         E.histolytica   

         E.histolytica 

         E.histolytica              

KP233836 

              KP233837    

              KP233838  

              KP233839   

              KP233840                      

       

S1 

S2 

S3 

S4 

S5 

      E. dispar         

             E. dispar            

             E. dispar            

             E. dispar            

             E. dispar               
   

        KP722596       

             KP722597   

             KP722598 

             KP722599 

            KP7225600 

          

S1 

S2 

S3 

       Moshkovskii E. 

      Moshkovskii .E 

      Moshkovskii .E 

             KP7225601   

              KP7225602 

              KP7225603 
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َّٕ اُـشع ٖٓ أُـ          ٛٞ رأ٤ًذ ُؼضلار٘ب ُلأٗٞاع اُضلاس ُِطل٢ِ٤  ثبلإػبكخ إ٠ُ ٓؼشكخ ٓغ ٖٓ  DNA sequencerإ

ـــــخ رشخــــــ٤ض اُؼـــــــــضلاد ه٤ذ اُذساعخ ٣ٌٕٞ رشبثٜٜب ٖٓ ث٤ٖ اُؼضلاد اُؼبُٔـــــــ٤خ. ٝٛزٙ اُ٘زبئظ رؤًــــذ طحــ

 18S اُحب٤ُخ ثؼذ ٓوبسٗزٜب ٓغ ػــــــــــضلاد ه٤بع٤خ ػبُٔــــــ٤خ ُٔؼشكخ رغِغـــــــَ اُوٞاػذ اُ٘زشٝع٤٘٤خ ُٔٞسصخ 

rRNA( اُز٢ رُٔضَِّ أُـــــــٞسصخ أُـــــــشعؼ٤خRefrence geneاُزشخ َّٕ ٤ض اُذه٤ن ( ُزشخ٤ض اُؼـــــضلاد. ٝإ

اُؼضلاد ُُٚ كبئذح رشخ٤ظ٤خ كؼلاً ػٖ إٌٓب٤ٗخ لاعزخذاّ  DNAػ٠ِ أُغزٟٞ اُغض٣ئ٢ أُزٔضَ ثٔؼشكخ اُزشبثٚ ُـ 

ُٔؼضصاد ح٣ٞ٤خ أٝ دٝائ٤خ أٝ ك٢ إعزخذآٜب ُذساعبد اُٞساصخ اُغض٣ئ٤خ  ثؼؼبً ٖٓ ٛزٙ اُؼضلاد ك٢ اُزطج٤وبد اُؼ٤ِٔخ ً

 .Eبد عبثوخ حــــــــٍٞ رح٤َِ رزبثغ اُوٞاػـــــــــــذ اُ٘زشٝع٤٘٤خ ُؼــــــــــضلاد لا ع٤ٔب أُٗٚ لا رٞعذ دساعـــــــــــ

histolytica, E.dispar , E. moshkoviskii  ك٢ اُؼشام كأطجحذ ث٤بٗبد اُذساعخ اُحب٤ُخ ٢ٛ الا٠ُٝ ٖٓ ٗٞػٜب

 (. Gene Banckد  اُؼب٢ُٔ )اُخبص ثج٘ي اُغ٤٘ب NCBIٝثبُزب٢ُ الإعزلبدح ٜٓ٘ب ك٢ هبػذح اُج٤بٗبد ػٖٔ ٓٞهغ 
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ABSRACT       The current study involved the use of the DNA sequencer method to 

confirm the diagnosis of E. histolytica, E. dispar and E. moskoviskii isolates, to register 

data globally in the Gen Bank and to identify any isolates in the world that are very 

similar to Iraqi isolates. Twenty samples of faeces were subjected to infected patients The 

results showed that 13 isolates (5 isolates of E. histolytica E. dispar and three isolates of 

E. moskoviskii) were electrically stage on the gene of the gene of the 18S gene ribosomal 

RNA Which represent the diagnostic legacy of the three species The PCR product was 

then sent to Bioner in South Korea for DNA sequence sequencing. The NCBI-Genbank-
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Blast Alignment tool and the MEGA6 program were used to analyze the results of 

parasite isolation sequences and identify the tree Evolution of amoeba species under 

study and the detection of the sequencing of the nitrogen bases of the 18s r RNA gene in 

the studied samples Since there is no earlier studies in Iraq on the analysis of nitrogenous 

sequence E. histolytica E. dispar and E. moskoviskii Samples were subjected to 

molecular characterization in the NCBI database of the gene bank and serial numbers 

were obtained KP233836 KP233837 KP233838 KP233839 KP233840 for type E. 

histolytica and KP722596 KP722597 ,KP722598 and KP722599 and KP7225600 for 

type E. dispar and serial numbers KP7225601 KP7225602 KP7225603 for type E. 

moshkoviskii.                                                                                                                , 

 

 

 


